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1 Introduzione

1.1 Obiettivo del documento

Il principale obiettivo del presente deliverable & quello di presentare e discutere i risultati
ottenuti nel Progetto relativamente al Task 2.2, intitolato: “BIODIVERSITA’, SISTEMI
AGRONOMICI E FORESTALI (FUNZIONI E CONSERVAZIONE)”. Nello specifico, il deliverable
relaziona sulle risorse genetiche agrarie acquisite nel distretto jonico-salentino e I’analisi dei
dati morfo-agronomici, nutrizionali e genetici provenienti dalla loro moltiplicazione e
caratterizzazione.

2 Contesto

| risultati presentati rappresentano i dati conclusivi del task 2.2., che ha avuto I'obiettivo di
collezionare, moltiplicare e caratterizzare una delle componenti principali del capitale naturale
del distretto, la biodiversita agraria, che necessita di salvaguardia, conservazione,
caratterizzazione e valorizzazione. Lo studio si € concentrato su due specie ortive, Solanum
lycopersicum (pomodoro) e Cucumis melo L. (carosello, meloncella, spuredda e barattiere),
ampiamente coltivate nel distretto jonico-salentino e ritenute di grande interesse per la
riconversione colturale necessaria a causa della diffusione di Xylella fastidiosa.

3 Risultati

Nella presente relazione saranno illustrati e discussi i risultati finali relativi:

- al collezionamento, moltiplicazione e conservazione di risorse genetiche agrarie del distretto
jonico salentino;

- alla valutazione morfo-agronomica, biochimica di 10 popolazioni di Solanum lycopersicum L.
(pomodoro);

-alla valutazione morfo-agronomica di 12 popolazioni di Cucumis melo L., appartenenti alle
tipologie carosello, meloncella, spuredda e barattiere;

- alla valutazione delle relazioni genetiche tra popolazioni pugliesi di S. lycopersicum e C. melo,
incluse quelle sopra menzionate.

3.1 Collezionamento, moltiplicazione e conservazione di risorse
genetiche agrarie del distretto jonico salentino

Nel corso del progetto, grazie a missioni di esplorazioni condotte nei territori del distretto
jonico-salentino e ai contatti intercorsi con agricoltori, imprenditori agricoli e aziende agricole,
sono state collezionate 129 popolazioni locali (accessioni) di pomodoro (Tabella 1), melone
immaturo delle tipologie carosello, meloncella, spuredda e barattiere (Tabella 2) e altre specie
agrarie (Tabella 3).
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Tutte le popolazioni sono state catalogate e i loro semi posti a -20°C presso le camere di
conservazione della Banca del Germoplasma del Dipartimento di Scienze del Solo, della Pianta
e degli Alimenti (Di.S.S.P.A.) dell’Universita degli Studi di Bari “Aldo Moro”.

3.2 Caratterizzazione morfo-agronomica e nutrizionale delle risorse
genetiche di pomodoro

Le attivita di caratterizzazione morfo-agronomica hanno riguardato 10 popolazioni locali di
pomodoro (Tabella 4) e due cultivar (cv) controllo (Donald e Roma) (Tabella 4). | seguenti 12
caratteri sono stati rilevati in piu anni e localita (Centro didattico-sperimentale “Martucci”
dell’Universita degli Studi di Bari Aldo Moro e Istituto Agronomico Mediterraneo di Bari): epoca
di fioritura e maturazione, altezza della pianta, lunghezza e larghezza frutto e loro rapporto,
numero di frutti per pianta, peso medio del frutto, produzione per pianta, produzione ad ettaro,
produzione di scarto e contenuto in solidi solubili (°Brix). Per ciascuna delle popolazioni é stata
redatta una scheda descrittiva, di cui un esempio é riportato in Fig. 1.

Dall’analisi della varianza (ANOVA) (Tabella 5), la fonte di variazione dovuta al genotipo &
risultata sempre significativa, ad indicare la presenza di variabilita genetica. Le fonti di
variazione relative all’anno e/o la localita sono risultate significative per epoca di fioritura,
epoca media di maturazione dei frutti, altezza della pianta, peso medio dei frutti, contenuto in
solidi solubili e produzione di scarto, ad indicare influenza ambientale nella manifestazione di
questi caratteri. Di contro, tali fonti di variazione non sono risultate significative per tratti
relativi alle dimensioni del frutto, a suggerire una maggiore ereditabilita di questi caratteri. Per
cio che concerne le fonti di variazione che coinvolgono I'interazione tra anno e/o localita con il
genotipo, esse sono risultate non significative per caratteri associati alle dimensioni e peso del
frutto, e significative per gli altri caratteri.

Nelle Tabelle 6 e 7 sono riportate le analisi statistiche sulle medie di caratteri di maggiore
importanza agronomica (epoca di fioritura e maturazione, altezza della pianta, produzione per
pianta, per ettaro e di scarto, contenuto in solidi solubili), per cui vi era interazione genotipo
per anno. Popolazioni precoci per epoca di fioritura sono risultate il primo anno la 5/14
(fiaschetto rosso invernale), le 5/18 e 5/19 (pomodoro di Manduria), la 5/46 (pomodoro
Regina) e la 5/51 (fiaschetto di Manduria). Le stesse popolazioni, ad eccezione della 5/18, sono
risultate le piu precoci anche al secondo anno.

Con minime eccezioni, le stesse popolazioni che hanno mostrato epoca di fioritura precoce si
sono anche distinte per precocita di maturazione, che é risultata maggiore della cv. Donald e
non significativamente diversa dalla cv. Roma.

Per cio che concerne I'altezza, i valori maggiori del carattere sono stati rilevati per le popolazioni
5/10 (fiaschetto di Torre Guaceto), 5/17 e 5/19 (pomodoro di Manduria), 5/51 (fiaschetto di
Manduria) nel primo anno e per le popolazioni 5/17 e 5/20 (ambedue denominate pomodoro
di Manduria) nel secondo anno. La taglia minore & stata rilevata per le popolazioni 5/13
(pomodoro Regina) e 5/21 (pomodoro di Manduria) in ambedue gli anni, ed & risultata non
significativamente diversa da quella della cv. Donald.

Le popolazioni 5/10 (fiaschetto di Torre Guaceto) e 5/14 (fiaschetto rosso invernale) si sono
distinte per numero di frutti prodotti per pianta il primo anno, mentre nel secondo solo la
popolazione 5/20 (pomodoro di Manduria) ha mostrato un valore significativamente pil alto
di questo parametro, ad indicare una forte interazione genotipo-ambiente per questo
carattere.
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Riguardo alla produzione per pianta e ad ettaro, le maggior parte delle popolazioni locali in
esame sono risultate al primo anno non significativamente diverse dalle varieta controllo; il
secondo hanno mostrato comportamento simile al migliore dei testimoni (cv. Donald) le
popolazioni 5/10 (fiaschetto di Torre Guaceto) le popolazioni 5/18, 5/19, 5/20 e 5/21
(pomodoro di Manduria), la 5/46 (pomodoro Regina) e la 5/51 (fiaschetto di Manduria).
Infine, il contenuto in solidi solubili pit elevato, simile a quello della cv. Donald e maggiore della
cv. Roma, é stato rilevato: il primo anno per le popolazioni 5/10 (fiaschetto di Torre Guaceto),
5/13 (pomodoro Regina), 5/17, 5/18, 5/20 e 5/21 (pomodoro di Manduria), 5/51 (pomodoro
fiaschetto di Manduria); il secondo anno per tutte le popolazioni ad eccezione di 5/10
(fiaschetto di Torre Guaceto) e 5/46 (pomodoro Regina).

Prescindendo dalle interazioni che coinvolgono i genotipi in studio (Tabella 8), alcune
popolazioni sono state individuate come le piu promettenti nell’ottica di riconversione
colturale dei territori del distretto jonico-salentino. In particolare, le popolazioni 5/46
(pomodoro Regina), 5/17 e 5/19 (pomodoro di Manduria) hanno mostrato una precocita
leggermente maggiore. Per cid che concerne la produzione per pianta e per ettaro, livelli simili
ai testimoni commerciali Donald e Roma per cio che concerne le popolazioni 5/13 (pomodoro
Regina), 5/18,5/20 e 5/21 (pomodoro di Manduria). | genotipi 5/13, 5/18 e 5/21 e hanno anche
mostrato un peso del frutto comparabile a quello dei controlli.

Le popolazioni locali di pomodoro valutate nell’ambito del deliverable di sono state trasformate
in salse secondo una procedura standardizzata, dato l'accresciuto interesse per detta
formulazione produttiva a partire da popolazionilocali, e su queste sono state effettuate analisi
biochimiche mirate alla loro caratterizzazione nutrizionale. In particolare, sono stati rilevati, sul
peso secco e peso fresco del prodotto trasformato, il contenuto in polifenoli, glucosio, fruttosio
e isoprenoidi (a-tocoferolo, luteina, zeaxantina, a-criptoxantina o e B carotene, licopene),
attivita antiossidante lipofilica e idrofilica, pH e gradi Brix. Come e possibile osservare nella
Figura 2, I'analisi delle componenti principali (PCA) ha evidenziato come popolazioni locali
indicate come pomodoro di Manduria (5/17, 5/18, 5/19, 5/20 e 5/21) siano raggruppate in un
unico cluster, ad indicare un simile profilo biochimico. Tale cluster & risultato ben distinto dalle
altre 5 popolazioni locali presenti in Tabella 2 e da altre popolazioni presenti nella banca del
germoplasma DiSSPA dell’Universita degli Studi di Bari Aldo Moro, eccezion fatta per la
popolazione 5/34, denominata “pomodoro d’inverno rosso”.

Per cid che concerne le caratteristiche delle singole popolazioni, particolarmente interessanti
risultano le popolazioni 5/14 (fiaschetto rosso invernale), 5/18, 5/19 e 5/21 (pomodoro di
Manduria) e 5/51 (fiaschetto di Manduria), che si sono distinte per valori massimi di licopene,
polifenoli, a-carotene e a-tocoferolo, e per valori massimi di attivita antiossidante (Tabella 9).

3.3 Caratterizzazione morfo-agronomica di risorse genetiche di Cucumis
melo L.

Le attivita di caratterizzazione morfo-agronomica hanno riguardato 12 popolazioni locali di
Cucumis melo L., appartenenti alle tipologie di melone immaturo denominate barattiere,
carosello, meloncella e spuredda (Tabella 10). | seguenti 15 caratteri sono stati rilevati per due
anni e localita (Centro didattico-sperimentale “Martucci” dell’Universita degli Studi di Bari Aldo
Moro e Istituto Agronomico Mediterraneo di Bari): epoca di comparsa del primo fiore maschile
e del primo ermafrodita, precocita e tardivita di maturazione, epoca media di maturazione,
numero frutti per pianta, peso medio frutto, lunghezza e diametro del frutto, spessore massimo
della polpa del frutto, spessore massimo della cavita placentare del frutto, produzione per
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pianta e la produzione per ettaro. Per ciascuna delle popolazioni & stata redatta una scheda
descrittiva, di cui due esempi sono riportato nelle Figure 3 e 4.

Dall’analisi della varianza (ANOVA) (Tabella 11), la fonte di variazione dovuta al genotipo &
risultata sempre significativa, ad indicare la presenza di variabilita genetica. Fonti di variazione
dovute all’anno e/o la localita sono risultate significative per la maggior parte dei caratteri, ad
indicare un significativo effetto ambientale sulla loro manifestazione fenotipica. Eccezioni,
rappresentate da rapporto lunghezza/larghezza del frutto, numero dei frutti per pianta e
consistenza del frutto, suggeriscono una maggiore ereditabilita di questi caratteri. Le fonti di
variazione dovute all’interazione tra genotipo e anno/localita non sono risultate significative
solo nel caso del numero dei frutti per pianta, la lunghezza del frutto e la consistenza dello
stesso.

Esaminando i caratteri per cui I'interazione genotipo x anno e risultata non significativa (Tabella
12), le popolazioni 1/45 (Carosello rigato di Matino) e 1/46 (Carosello nero di Matino) hanno
prodotto il maggior numero di frutti per pianta (rispettivamente 8,1 e 6,3). Le popolazioni 1/45
(Carosello rigato di Matino) e 1/7 (Barattiere di Carovigno) hanno inoltre presentato peponidi
piu allungati. Per cio che concerne le produzioni per pianta e per ettaro, le popolazioni 1/6
(Carosello leccese di Carovigno) e 1/47 (Carosello rigato di Parabita) hanno fornito produzioni
significativamente minori. Fra le altre popolazioni, la 1/45 (Carosello rigato di Matino) e 1/46
(Carosello nero di Matino) hanno fornito le produzioni maggiori, anche se le differenze con le
altre popolazioni non sono risultate statisticamente significative.

Prescindendo dalle interazioni che coinvolgono i genotipi in studio, quattro popolazioni locali
(1/12, 1/14, 1/45 e 1/46) hanno mostrato valori significativamente piu elevati per i caratteri di
maggiore interesse agronomico (precocita di maturazione, numero di frutti per pianta,
produzione per pianta e produzione per ettaro) (Tabella 13).

3.4 Valutazione delle relazioni genetiche tra risorse genetiche
pugliesi di S. lycopersicum e C. melo

Le popolazioni di S. lycopersicum e C. melo sopra menzionate sono state oggetto di
caratterizzazione del DNA con marcatori di tipo SNP (Single Nucleotide Polymorphism), al fine
di stabilire le relazioni genetiche tra di loro e con altre popolazioni pugliesi conservate presso
la banca del germoplasma del Dipartimento di Scienze del Suolo, della Pianta e degli Alimenti
(Di.S.S.P.A.) dell’Universita degli Studi di Bari “Aldo Moro”.

Per cid che concerne S. lycopersicum, sono state effettuate analisi molecolari usando SNP array
(51 K Axiom® tomato array). Dopo aver selezionato SNP di qualita maggiore, l'indice IBS
(Identity by State) ha evidenziato una sostanziale identita genetica (IBS > 99%) tra le popolazioni
locali5/17,5/18,5/19, 5/20, indicate come pomodoro di Manduria e la popolazione locale 5/46
indicata come pomodoro Regina, che quindi risultano essere geneticamente simili sebbene
fenotipicamente classificati come tipologie differenti. Al contrario, la popolazione locale 5/21,
anch’essa denominato pomodoro di Manduria, € risultata leggermente differente rispetto alle
altre quattro. Infine, le analisi molecolari hanno confermato la diversita genetica tra le
popolazionilocali 5/10 (fiaschetto di Torre Guaceto), 5/13 (pomodoro Regina), 5/14 (fiaschetto
rosso invernale) e 5/51 (fiaschetto di Manduria).

Per cio che concerne C. melo, migliaia di polimorfismi gli SNP sono stati ottenuti con la tecnica
del Genotyping by Sequencing (GBS), basata su sequenziamento di nuova generazione (NGS).
L’analisi della struttura genetica, basata sull’analisi delle componenti principali (PCA), ha
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dimostrato evidenziato come le tipologie di melone immaturo denominate spuredda e
meloncella siano geneticamente simili alle tipologie denominate carosello, e nettamente
distinte da quelle denominate barattiere (Fig. 5).

Le analisi genetiche hanno inoltre permesso di identificare, all’'interno di popolazioni della
tipologia carosello/meloncella/spuredda campionate da tutto il territorio pugliese, un pool
genetico distinto, in cui rientrano soltanto popolazioni di origine salentina, tra cui diverse
collezionate nell’ambito del progetto: 1/5 (spuredda leccese), 1/10 (meloncella di Corigliano
d’Otranto), 1/13 (meloncella di Cavallino), 1/14 (meloncella di Tuturano), 1/17 (meloncella di
Cavallino) (Figura 6).
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4 Discussione e Conclusioni

La biodiversita agraria, una dei componenti piu importanti del capitale naturale del distretto
jonico-salentino, e pericolosamente soggetta ad erosione genetica, soprattutto a causa
dell’abbandono di popolazioni locali in favore di varieta commerciali. Il recupero, la
moltiplicazione e la conservazione del seme di ben 127 popolazioni locali originarie del distretto
(Tabelle 1-3), operata nell’ambito del Task 2.2., mette dunque al sicuro un importante
patrimonio genetico. Molto rilevante in tal senso appare il recupero di diverse popolazionilocali
di carosello, barattiere, spuredda e meloncella, che rappresentano produzioni uniche pugliesi,
e per cui non esistono collezioni di germoplasma ad eccezione di quella oggi attiva presso
I’'Universita di Bari “Aldo Moro”. D’altra parte, il recupero di popolazioni di altre specie agrarie,
in principale modo pomodoro, co-evolutesi con gli agro-ecosistemi del distretto, si presume
possa fornire materiale genetico resiliente agli stress e adatto ad utilizzi e ricette tradizionali.
La valutazione della biodiversita agraria costituisce un elemento imprescindibile per la sua
valorizzazione economica, diretta attraverso la sua coltivazione, o indiretta attraverso la sua
inclusione in programmi di miglioramento genetico. Fatta questa premessa, molte delle attivita
del task 2.2., riportate in questo deliverable, hanno avuto come oggetto la caratterizzazione
genetica, morfo-agronomica e biochimica di parte del materiale collezionato, per il quale sono
state redatte schede identificative (Figg. 1, 3, 4).

Per cio che concerne la biodiversita agraria di pomodoro, le analisi genetiche hanno evidenziato
una sostanziale identita genetica tra diverse popolazioni (5/17, 5/18, 5/19, 5/20, 5/21)
identificate dagli agricoltori come Pomodoro di Manduria. Cido nondimeno, €& stato possibile
individuare un caso di sinonimia, costituito dalla popolazione 5/46 indicata dall’agricoltore
come pomodoro Regina.

In linea con i risultati dell’analisi genetica, le caratteristiche biochimiche delle salse delle
popolazioni denominate pomodoro di Manduria sono risultate molto simili tra di loro (Fig. 2).
Il pomodoro di Manduria & tradizionalmente utilizzato per la produzione di salsa; dunque, I'aver
ottenuto salse dal profilo biochimico nettamente distinto a partire da popolazioni di pomodoro
di Manduria (Fig.2) costituisce un risultato rilevante in un’ottica di valorizzazione.

La caratterizzazione morfo-agronomica della biodiversita di pomodoro ha fornito risultati di pit
complessa interpretazione, in considerazione dell’influenza ambientale sulla manifestazione di
molti caratteri in esame, e dell'interazione tra genotipo e ambiente rilevata dallANOVA
(Tabella 5). In definitiva, anche se alcune popolazioni ascrivibili alla tipologia del pomodoro di
Manduria si sono mostrate leggermente piu precoci, la variabilita rilevata per questa
caratteristica € stata in generale piuttosto limitata (Tabelle 6,7 e 8). Inoltre, I'aver rilevato
differenze tra medie a partire da popolazioni sostanzialmente identiche geneticamente indica
che I'ambiente ha esercitato un effetto importante sulla manifestazione fenotipica di questo
carattere. Per quanto riguarda la produzione, tutte le popolazioni in studio hanno dato risultati
abbastanza soddisfacenti. E indicativo il fatto che popolazioni locali molto rinomate e diffuse
nel distretto, pomodoro di Manduria e pomodoro Regina, abbiano ottenuto livelli produttivi
paragonabili a due cultivar commerciali in studio, Donald e Roma, ad indicare la possibilita di
coltivare varieta locali senza incorrere in una diminuzione del potenziale produttivo.
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Per cio che concerne la biodiversita agraria di C. melo, le analisi genetiche hanno dimostrato
evidenziato come le tipologie di melone immaturo denominate spuredda e meloncella siano
geneticamente simili alle tipologie denominate carosello, e nettamente distinte da quelle
denominate barattiere (Fig. 5). Questo risultato e rilevante in quanto non erano
precedentemente chiare le relazioni tra le diverse tipologie di melone immaturo pugliese, che
si riteneva rientrassero tutte nella stessa varieta botanica di melone (Cucumis melo var. chate).
Le stesse analisi hanno inoltre identificato un pool genetico distinto, in cui rientrano soltanto
popolazioni di origine salentina (Figura 6). Tale risultato, oltre ad essere rilevante in un’ottica
di conservazione della biodiversita, & importante anche ai fini del miglioramento genetico, in
quanto ci si attende che tali popolazioni possano avere caratteristiche peculiari e,
possibilmente, di rilevanza economica. In effetti.

La caratterizzazione morfo-agronomica ha evidenziato differenze significative tra popolazioni,
ed individuato alcune molto promettenti nell’ottica di riconversione colturale dei territori del
distretto jonico-salentino con un prodotto tipico del territorio, ancora poco studiato e
valorizzato dal punto di vista economico.

Infine, sebbene le attivita progettuali siano ormai concluse, grazie ai contatti intrapresi con
imprenditori agricoli del distretto jonico-salentino, sono tuttora in corso sperimentazioni, volte
all’'ulteriore conservazione, caratterizzazione e valorizzazione della biodiversita agraria del
distretto.
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Tabella 1: Informazioni sulle accessioni di pomodoro (Solanum lycopersicum L.) originarie del
distretto jonico-salentino e collezionate nell’ambito delle attivita del Task 2.2.

Codice Nome Locale Provenienza
5/10 Pomodoro fiaschetto di Torre Guaceto Carovigno
5/13 Pomodoro regina Carovigno
5/14 Pomodoro fiaschetto rosso invernale Carovigno
5/17 Pomodoro di Manduria Manduria
5/18 Pomodoro di Manduria Manduria
5/19 Pomodoro di Manduria Manduria
5/20 Pomodoro di Manduria Manduria
5/21 Pomodoro di Manduria Manduria
5/46 Pomodoro regina Carovigho
5/51 Pomodoro fiaschetto di Manduria Manduria

POM9 Pomodoro del pendolo Lecce

POM10 S. Marzano antico Lecce

POM11 Picasso Lecce

POM12 Cettaicale Lecce

POM13 Pomodoro di Manduria Manduria (Ta)

POM14 Pomodoro di Aradeo Aradeo (Le)

POM15 Pomodoro di Morciano Morciano (Le)

POM16 Pomodoro col pizzo Salve (Le)

POM17 Pomodoro senza buco Salve (Le)

POM18 Pomodoro di Morciano di Leuca Salve (Le)

POM19 Pomodoro di Torre Guaceto Salve (Le)

POM?20 Pomodoro Tirapianu da serbo Salve (Le)

POM21 Pomodori da salsa 1995 Mario Marsella Maruggio (Ta)

POM22 Pomodoro da salsa 1993 Maruggio (Ta)

POM23 | Pomodori rossi invernali "due spicchi" zia Lucia 1994 Maruggio (Ta)

POM?24 Pomodori rossi invernali 1996 Maruggio (Ta)

POM25 Pomodori da salsa 1991 Saracino Maruggio (Ta)

POM26 Pomodori da salsa 1992 Maruggio (Ta)

POM?27 Pomodori gialli 1992 Maruggio (Ta)

POM?28 Pomodoro leccese col pizzo Tricase (Le)

POM?29 Pomodoro leccese Tricase (Le)

POM30 Pomodoro pappacocu Parabita (Le)

POM31 Pomodoro rosso di Matino insalataro Parabita (Le)

POM32 Pomodoro giallo d'inverno Parabita (Le)

POM33 Pomodoro giallo rosso invernale Parabita (Le)

POM34 Pomodoro pera Abruzzo rampicante Parabita (Le)
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POM35 Pomodoro fiaschetto Parabita (Le)
POM36 Pomodoro racalino Parabita (Le)
POM37 Pomodori inverno rossi San Donato (Le)
POM38 Pomodori inverno gialli San Donato (Le)

Tabella 2: Informazioni sulle accessioni di Cucumis melo L., appartenenti alle tipologie carosello,
meloncella, spuredda e barattiere, originarie del distretto jonico-salentino e collezionate
nell’ambito delle attivita del Task 2.2.

Codice Nome popolazione Provenienza
1/5 Spuredda leccese Carovigno
1/6 Carosello leccese Carovigno
1/7 Barattiere Carovigno
1/10 Meloncella Corigliano d’Otranto
1/12 Meloncella Brindisi
1/13 Meloncella Cavallino
1/14 Meloncella Tuturano
1/17 Meloncella Cavallino
1/18 Meloncella Surbo
1/45 Carosello rigato Matino
1/46 Carosello nero Matino
1/47 Carosello rigato Parabita

4 Meloncella leccese (striata) Leverano (LE)
5 Carosello di Manduria Manduria (TA)
6 Meloncella nera Lizzanello (LE)
7 Meloncelle di Galatina tonde San Donato (LE)
8 Carosello rigato chiaro di Parabita (LE)
Parabita
9 Carosello nero Parabita (LE)
10 Carosello scuro striato Parabita (LE)
11 Caroselle lunghe Maruggio (TA)
12 Caroselle 1996 Maruggio (TA)
13 Caroselle 1995 Maruggio (TA)
14 Caroselle 1991 Maruggio (TA)
15 Caroselli 1991 Maruggio (TA)
16 Caroselli 1994 Maruggio (TA)
17 Meloncella leccese chiara Leverano (LE)
18 Meloncella leccese striata Leverano (LE)

Tabella 3: Elenco di risorse genetiche di altre specie originarie del distretto jonico-salentino e
collezionate nell’ambito delle attivita del Task 2.2.
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Nome Locale

Nome scientifico

Provenienza
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Angurie a strisce oblunghe Citrullus lanatus Maruggio
Angurie gialle giapponesi Citrullus lanatus Maruggio
Cavoletto leccese (Mugnolo) Brassica oleracea L. Tricase
Cavolo Mugnolo Brassica oleracea L. Parabita
Ceci Cicer arietinum L. Parabita
Cicoria all'acqua estiva Cichorium intybus L. Parabita
Cicoria Bianca di Tricase Cichorium intybus L. Tricase
Cicoria bianca di Tricase invernale Cichorium intybus L. Parabita
Cicoria di Francavilla Cichorium intybus L. Parabita
Cicoria di Galatina invernale Cichorium intybus L. Parabita
Cicoria di maggio Cichorium intybus L. Parabita
Cicoria rossa invernale di Martina Cichorium intybus L. Maruggio
Cicoria rossa martinese invernale Cichorium intybus L. Maruggio
Cipolla Allium cepa L. Maruggio
Cipolla bianca e rossa di Aradeo Allium cepa L. Aradeo
Cornetto leccese Capsicum annuum L. Parabita
Diavolicchi Capsicum annuum L. Maruggio
Diavolicchi di Antonio Capsicum annuum L. Maruggio
Fagiolini rampicanti Phaseolus vulgaris L. San Donato
Fagioli Phaseolus vulgaris L. Manduria
Fagioli bianchi Phaseolus vulgaris L. Parabita
Fagioli dell'occhio Phaseolus vulgaris L. Maruggio
Finocchio montebianco Foeniculum vulgare Mill. Aradeo
Indivia a foglia larghe Cichorium endivia Manduria
Meloncini "a rete" Cucumis melo L. Sava
Meloncini a rete a pasta verde Cucumis melo L. Maruggio
Meloncini di "Toto di Mario" Cucumis melo L. Maruggio
Meloncini gialli Cucumis melo L. Maruggio
Meloncini misti anche a rete Cucumis melo L. Maruggio
Melone invernale "Minna de monaca" Cucumis melo L. Collepasso
Meloni Cucumis melo L. Maruggio
Meloni gialli Cucumis melo L. Manduria
Pastanache leccesi Pastinaca sativa L San Donato
Peperoncino Capsicum annuum L. Maruggio
Peperone guarda in cielo Capsicum annuum L. Parabita
Pestanaca di Sant Ipazio Pastinaca sativa L Tricase
Piselli Pisum sativum L. Maruggio
Prezzemolo Petroselinum crispum (Mill.) Maruggio
Rapa di marzo Brassica rapa L. Parabita
Rapa di San Martino Brassica rapa L. Parabita
Rapa gennaio-febbraio Brassica rapa L. Parabita
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Rapa immacolata Brassica rapa L. Aradeo
Rapa natalina novantina Brassica rapa L. Parabita
Rapa sessantina di Aradeo Brassica rapa L. Aradeo
Rapa sessantina di Parabita Brassica rapa L. Parabita
Rape Brassica rapa L. Maruggio
Rape Giallette marzaiole Brassica rapa L. Maruggio
Rape nostrane Brassica rapa L. Maruggio
Rucola Eruca vesicaria L. Maruggio
Sanapai (Senape) Brassica nigra Maruggio
Scarola Cichorium endivia Maruggio
Scarola di Aradeo Cichorium endivia Aradeo
Scarola grande locale Cichorium endivia Parabita
Scarola piccola Cichorium endivia Parabita
Senape Brassica nigra Maruggio
Zucca Cucurbita moschata Maruggio
Zucca bottiglione rampicante Cucurbita moschata San Donato
Zucca genovese Cucurbita moschata Aradeo
Zucca serpente rampicante Cucurbita moschata San Donato

Zucche Cucurbita moschata Maruggio

Zucchina corta Cucurbita pepo L. Aradeo
Zucchina Genovese Cucurbita pepo L. Maruggio

Tabella 4: Popolazioni locali di Solanum lycopersicum L. oggetto di caratterizzazione morfo-

agronomica e nutrizionale

Codice Popolazioni locali Nome locale Origine
5/10 Pomodoro fiaschetto di Torre Guaceto |Carovigno
5/13 Pomodoro regina Carovigno
5/14 Pomodoro fiaschetto rosso invernale | Carovigno
5/17 Pomodoro di Manduria Manduria
5/18 Pomodoro di Manduria Manduria
5/19 Pomodoro di Manduria Manduria
5/20 Pomodoro di Manduria Manduria
5/21 Pomodoro di Manduria Manduria
5/46 Pomodoro regina Carovigno
5/51 Pomodoro fiaschetto di Manduria Manduria

Donald Varieta testimone
Roma Varieta testimone
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Tabella 5: Risultati dell'analisi della varianza (ANOVA) ottenuti per 12 caratteri rilevati su 12
popolazioni di Solanum lycopersicum allevate per due anni e localita

Anno | Localita | Genotipo
CARATTERE P @) POlAxG |LxG |AxLxG

G.L:1 |G.L:1 G.L.:11 G.L.:11 |G.L:11 |G.L.: 11
Epoca di fioritura (gg)® * n.s. o * ok ok
Epoca media di maturazione (gg)%® ** n.s. o okok ok ok *
Altezza pianta (cm) * *k * * *x ook
Larghezza frutto (cm) n.s. n.s. * n.s. n.s. n.s.
Lunghezza frutto (cm) n.s. n.s. * n.s. n.s. n.s.
Lunghezza/Larghezza n.s. n.s. * n.s. n.s. n.s.
Peso medio frutti (g) kK n.s. * n.s. n.s. n.s.
Frutti/pianta (n) n.s. n.s. *ok *ok n.s. n.s.
Produzione pianta (kg) n.s. *ok * *ok * n.s.
Contenuto in solidi solubili (°Brix) kK ** *okk *k ** *
Produzione ad ettaro (Mg/ha) n.s. n.s. * * * n.s.
Produzione ad ettaro di scarto (Mg/ha) | * * * * * *

%: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la fioritura del 50% delle piante.

% Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la completa maturazione del 50% delle piante.
**k x* * indicano fonti di variazione statisticamente significative per livelli di probabilita di 0.001,
0.01 e 0.05, rispettivamente; n.s. indica fonti di variazione non significative.
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Tabella 6 Analisi delle medie di 8 caratteri di interesse agronomico registrate su 12 popolazioni
di S. lycopersicum L. nella prima annata agraria (campi sperimentali dell'lstituto Agronomico
Mediterraneo (IAMB) e del Centro Didattico-Sperimentale "P. Martucci").

Epoca di Epoca Altezza Produzione Contenuto |Produzione | Produzione ad
. -PO! media di - Frutti/pianta - in solidi ad ettaro
Genotipo | fioritura . pianta pianta - :
(90)* maturazione (cm) (n) (kg) solubili ettaro di scarto
(gg)** (°Brix) (Mg/ha) (Mg/ha)
5/10 62,1 ABC 97,2 BC [/125AB 816 A 1,1 AB /58 ABC (394 AB 10,7 ABC
5/13 66,3 A 104,7 A pB71EF 444 B 1,5 A 5,7 ABC 491 A 5,3 C
5/14 540 EFG 936 CD [/114BC B49 A 1,3 AB p2 BC 428 AB 15,7 A
5/17 572 CDEF98,1 B [7140A B12B 08 B 5,7 ABC P51B 10,5 ABC
5/18 54,0 EFG 93,3 CD p93CD 418B 1,0 AB /58 ABC 34,6 AB 8,9 ABC
5/19 519 FG 93,1 CD [7/2,7AB 435B 09 AB 56 BC B16 AB 10,8 ABC
5/20 66,3 A 100,6 AB 69,0 CD 39,4 B 1,0 AB /B9 ABC B7,7 AB 9,0 ABC
5/21 66,3 A 1043 A pB55F bH20B 1.2 AB B3 AB 449 AB 7,4 ABC
5/46 50,3 G 943 CD 3,8 DE 46,8 B 1,3 AB pH1 C 45,8 AB 14,7 ABC
5/51 54,0 EFG 96,8 BC [72,7 AB 29,1 B 08 B 6,8 28,0 B 7,8 ABC
Donald 66,3 A 1015 AB Bb28F 489B 1.0 AB p,2 AB 36,7 AB 6,2 BC
Roma 56,5 BCDEQ0,1 D 689 CD 882 A 14 AB pH2 C 50,7 A 150 AB
Media
anno 59,4 97,4 69,5 47,9 1,1 5,7 37,1 10,3
Media
totale p1,9 90,0 68,1 46,4 1,0 5,5 38,2 6,3

*: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la fioritura del 50% delle piante.
**: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la completa maturazione del 50% delle piante.

***: Medie non aventi lettere in comune in ciascuna colonna differiscono statisticamente allo
0.01P (Duncan's Test).
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Tabella 7 Analisi delle medie di 8 caratteri di interesse agronomico registrate su 12 popolazioni
di S. lycopersicum L. nella seconda annata agraria (campi sperimentali dell'Istituto Agronomico
Mediterraneo (IAMB) e del Centro Didattico-Sperimentale "P. Martucci").

Epoca di |FP0c@ media Produzione | COMENUT | progyzigne | Produzione

. -PO! di Altezza  |Frutti/pianta - in solidi ad ettaro di
Genotipo f'o(”t)“*ra maturazione |pianta (cm) | (n) Py | solubili iﬂﬂetfﬁg’ scarto
% (g9)** ’ (Brix) ’ (Mg/ha)

5/10 439 ABC|824 ABC 613 F 344 C [10 AB 49 B 394 AB 2,3 ABC

5/13 444 ABC|824 ABC 16 G 389 BC |0,7 63 A 275 B 28 A

[os]

5/14 444 ABC|829 ABC 664 EF 54,0 BC |09 b6 AB [338 26 ABC

5/17 46,0 AB |840 AB 733 BC [35,0 BC |08 0O AB [B17 B 09 C

5/18 465 AB 835 AB 68,7 DE 42,6 BC |11 bl AB 433 A 26 AB

5/19 428 BC |813 BC 66,3 EF 414 BC |11 bl AB 411 AB |15 ABC

5/20 46,5 A 835 AB 820 A 1897 A 110 b5 AB 396 AB |15 BC

> (> |> > |0 W |©

5/21 428 BC |813 BC 484 G [364 BC |11 b6 AB 419 AB |26 ABC

5/46 449 ABC|829 ABC [724 CD 453 BC |09 AB 47 B 36,5 AB |22 ABC

5/51 439 ABC|824 ABC 613 F 37,3 BC |09

us]

b4 AB [347 AB |18 ABC

Donald [41,7 C 803 C 480 G 61,9 B |11 A b8 AB 411 AB |25 ABC

CD
Roma 46,2 AB (851 A 72,0 E 482 BC |0,7 B b5 AB [281 B 2,1 ABC
Media
anno 445 82,7 66,6 45,7 1,0 6,4 39,4 2,2
Media
totale 51,9 90,0 68,1 46,4 1,0 6,5 6,3

*: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la fioritura del 50% delle piante.

**: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la completa maturazione del 50% delle piante.
***. Medie non aventi lettere in comune in ciascuna colonna differiscono statisticamente allo
0.01P (Duncan's Test).

Tabella 8 Analisi delle medie relative a 5 caratteri di interesse agronomico registrati su 12
popolazioni di S. lycopersicum L. allevati in due annate agrarie e due localita (campi
sperimentali dell'lstituto Agronomico Mediterraneo (IAMB) e del Centro Didattico-
Sperimentale "P. Martucci").

Epoca di fioritura | Peso medio frutti |Frutti/pianta | Produzione pianta Produzione ad ettaro

Genotipo (99)* () (n) (kg) (Mg/ha)

5/10 53,4 A 219 d 580 B 1,0 Ab 36,2 BC
5/13 53,5 A 34,3 ab 416 CD 1,1 A 39,9 AB
5/14 51,1 AB 18,5 e 695 A 1,0 Ab 35,6 BC
5/17 51,1 BC 26,5 cd 42,2 CD 1,0 Ab 34,1 BC
5/18 49,1 AB 31,3 ab 331 D 1,0 Ab 37,9 AB
5/19 50,4 ABC 28,1 bc 425 CD 0,9 B 34,2 BC
5/20 53,6 A 20,7 d 645 AB 1,0 Ab 38,5 AB
5/21 53,7 A 32,7 ab 42 C 1,1 A 42,4 A
5/46 48,3 C 28,0 bc 460 C 1,0 Ab 36,8 BC
5/51 51,4 AB 20,3 d 332 D 0,9 B 34,0 C
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Donald | 51,6 AB 37,8 a 554 BC (11 A 41,6 A
Roma 53,4 A 36,0 a 68,2 A 1,1 A 39,8 AB
Media
totale 51,9 28,3 46,4 1,0 38,2
*: Giorni intercorsi tra la data di trapianto e la fioritura del 50% delle piante.
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Tabella 9 Analisi delle medie di cinque parametri biochimici rilevati sul peso secco delle salse
ottenute da 10 popolazioni locali di Solanum lycopersicum L.

Genotipo Licopene Polifenoli AA antiossidante | a-carotene | a-tocoferolo
5/10 1018,67 F 2345,48 ABCDE|7307,85 E 63,24 C 4928,43 AB
5/13 1412,11 EF 1681,39 CDE 7546,91 DE 53,03 ABC |4685,40 AB
5/14 |4983,63 ABCD |3217,81 AB 16078,14 A 90,02 ABC |10154,46 A
5/17 |2808,76 BCDEF |2451,66 ABCDE |12697,35 ABCDE |57,69 BC |6768,98 AB
5/18 |5722,23 AB 2463,82 ABCDE|14775,4 AB 112,5 ABC |7388,53 AB
5/19 |4419,63 ABCD |2474,07 ABCDE|8715,58 CDE 81,82 ABC |6890,18 AB
5/20 |3241,39 BCDEF |2641,29 ABC 13210,33 ABC 95,26 ABC |8273,13 AB
5/21 |4368,25 ABCD |2922,79 ABC 10936,70 ABCDE |78,94 ABC [6027,32 AB
5/46 |2716,9 CDEF 2889,24 A 15123,08 AB 135,26 A |6102,51 AB
5/51 |4222,29 ABCDE |1874,89 ABCDE|16041,04 A 129,67 AB |7144,95 AB

Tabella 10: Popolazioni locali di Cucumis melo L. in studio

Codice Popolazioni locali Nome locale Origine

1/5 Spuredda leccese Carovigno
1/6 Carosello leccese Carovigno
1/7 Barattiere Carovigno
1/10 Meloncella Corigliano d'Otranto
1/12 Meloncella Brindisi
1/13 Meloncella Cavallino
1/14 Meloncella Tuturano
1/17 Meloncella Cavallino
1/18 Meloncella Surbo
1/45 Carosello rigato Matino
1/46 Carosello nero Matino
1/47 Carosello rigato Parabita
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Tabella 11 Risultati dell'analisi della varianza (ANOVA) ottenuti per 15 caratteri rilevati su 12
popolazionilocali di Cucumis melo L., denominate barattiere, meloncella, spuredda e carosello,

allevate per due anni e localita

CARATTERE A(T)O Lo?i;lta Gelzg;mo AxG G | AxlxG
G.L:1|G.L:1 |G.L:11 |G.L.:11|G.L.:11 | G.L:11
Epoca comparsa fiore maschile (gg)® * % *ok % *ok % *ok % sk % sk %
Epoca comparsa fiore ermafrodita (gg) ¢ | = *ok * ok ko ok ok
Precocita di maturazione (gg) * ek ok * * ok *
Tardivita di maturazione (gg) ® *k % *k % *% k% * %k
Epoca media di maturazione (gg) ¢ * % * % *k * * ok
Frutti/pianta (n) * n.s. sk n.S. ok *
Peso frutto (kg) ok o o * n.s. ok
Lunghezza frutto (cm) * ok ok * n.s. n.s. n.s.
Diametro frutto (cm) sk % * % % % ok * ok
Lunghezza/Larghezza n.s. n.s. ok n.s. n.s. n.s.
Consistenza frutto (kg) * % n.s. ok ok n.s. n.s. n.s.
Spessore massimo polpa frutto (cm) * * ok *k * n.s. ok
Spessore massimo cavita placentare
frutto (cm) Ak Ak Ak * n.s. **
Produzione/pianta (kg) * * 5k n.s. ok ok
Produzione ad ettaro (Mg/ha) ok ook ok ok k n.s. * ok
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Tabella 12 Analisi delle medie relative a 6 caratteri bio-agronomici registrati su 12 popolazioni
di Cucumis melo L. allevate in due annate e localita

Consistenza| Produzione/ | Produzione

Frutti/pianta| Lunghezza Lunghezza/ | frutto |pianta ad ettaro

Genotipo (n) frutto (cm) |Larghezza (kg) (kg) (Mg/ha)
1/5 55 BC 12,1 B 13 B 2,8 A 2,6 ABC 4,76 AB

1/6 30 C 12,7 B 14 B 24D 15C 2,98 B
1/7 4,2 BC 138 AB | 15 B 2,7 ABC 2,2 ABC 4,06 AB
1/10 52 BC 130 B 19 AB | 2,7 ABC 2,7 ABC 4,93 AB
1/12 53 BC 12,7 B 14 B 26C 2,6 ABC 4,11 AB
1/13 43 BC 12,8 B 14 B 26C 2,2 ABC 4,21 AB
1/14 52 BC 12,6 B 14 B 2,6 ABC 2,5 ABC 4,05 AB
1/17 46 BC 11,9 B 1,3 B 2,6 BC 2,2 ABC 4,43 AB
1/18 42 BC 122 B 14 B 2,7 ABC 2,0 BC 3,68 AB

1/45 8,1 A 156 A 23 A 23D 35A 6,00 A
1/46 6,3 AB 127 B 14 B 2,8 AB 34ABC| 528 AB

1/47 35 C 12,7 B 14 B 2,6 ABC 18C 345 B

Media [4,9 12,9 1,5 2,6 2,4 4,28
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Progetto di Ricerca & Sviluppo

"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa"

CUP: J89J21013750001

Genotipo: POM13 - POMODORO DI MANDURIA

Data rilievi: 20.07.2023

~= DAJS

Peso frutto (g) 26,5 26,17 25 26,42 22,15 23,25 25,5 23,08 21,67 21,75
Lunghezza frutto (cm): 4.4 4,7 4.2 4.5 41 4,7 4,6 44 44 49
Diametro massimo frutto (cm): 3 3 3,2 3 29 2,7 3,3 3 29 2,7
Forma in sezione longitudinale: 9
Costolatura all'attacco peduncolare: ASSENTE
Sezione trasversale: paco é @

ARROTONDATA

1

Depressione dell'attacco peduncolare: ASSENTE v 2 2 =
Taglia della dimensione peduncolare:
Valgore assoluto, indipendemep dalle dimensioni del frutto RICCOLA Q
Taglia dell'attacco pistillare: MOLTO
Valore assoluto, indipendente dalle dimensioni del frutto PICCOLA
Forma dell'estremo distale al peduncolo: DA APPIATTITO s 2 . * =

AD APPUNTITO
°Brix su frutto a maturazione commerciale: 5 4.8
Colore superficiale a maturazione: ROSSO
Colore della polpa: ROSA-ROSSO
Compattezza: MEDIO

Note: La sezione longitudinale presenta una leggera depressione, che tende

verso la forma 10

Fig. 1 Esempio di scheda descrittiva redatta per la popolazione 5/17 (Pomodoro di Manduria).
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Progetto di Ricerca & Sviluppo

"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa"

CUP: J89J21013750001
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Fig. 2 Analisi delle componenti principali (PCA) condotta sulla base della caratterizzazione
biochimiche delle salse ottenute da popolazioni locali di pomodoro (Solanum lycopersicum L.)
collezionate nei territori del distretto jonico-salentino e altre 11 popolazioni presenti nella
banca del germoplasma DiSSPA dell’Universita degli Studi di Bari “Aldo Moro”. Il cerchio rosso
evidenzia un cluster di accessioni denominate come pomodoro di Manduria.
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Progetto di Ricerca & Sviluppo .
"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa" N D A J S
CUP: 8921013750001 i oo granlment a1 Qual1h o Sa oo

Specie: Cucumis melo L.
Nome locale: Meloncella (1/14)

Provenienza: Tuturano (BR)

Descrizione: sembra essere una popolazione locale con caratteri abbastanza stabili e
distinti: colorazione dell'epidermide verde scuro, forma ellittica allungata, tomentosita
leggera ma presente su frutto a maturazione, polpa croccante di colore bianco-verde.
Peponide molto compatto, dal gusto gradevolmente dolce e con semi teneri a maturita
commerciale.

Parte edule
Lunghezza per diametro: 9-18 cm x 3,5-7,5¢cm
Peso: 100-400 g

Uniformita: Elevata

Osservazioni

La popolazione locale ha mostrato una maturazione medio-precoce e si e distinto come
meritorio per il numero di frutti/pianta, la produzione/pianta e la produzione/ha.

Fig. 3 Esempio di scheda descrittiva redatta per la popolazione di meloncella 1/14.
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Progetto di Ricerca & Sviluppo ©
"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa" N D A J S
CUP: /89J21013750001 i oo granlment a1 Qual1h o Sa oo

Specie: Cucumis melo L.
Nome locale: Barattiere (1/7)

Provenienza: Carovigno (BR)

Descrizione: sembra essere una popolazione locale con caratteri che lo rendono
distinguibile da caroselli e meloncelle sebbene tali caratteristiche risultino essere
mediamente stabili: colorazione dell’epidermide verde chiaro, forma tondeggiante con
tomentosita praticamente assente a maturazione, polpa croccante di colore bianco-verde.
Peponide compatto, dal gusto molto dolce e con semi abbastanza teneri a maturita
commerciale, che possono essere consumati o eliminati a seconda delle preferenze del
consumatore.

Parte edule

Lunghezza per diametro: 8-14cmx 5,5-12¢cm
Peso: 100-500 g

Uniformita: Media

Osservazioni

La popolazione locale ha mostrato un’epoca di maturazione simile alla gran parte delle
popolazioni locali valutati. Si & distinto come meritorio per il numero di frutti/pianta, ma non
per la produzione/pianta e la produzione/ha.

Fig. 4 Esempio di scheda descrittiva redatta per la popolazione di barattiere 1/7.
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Progetto di Ricerca & Sviluppo .
"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa" N D A J S
CUP: 8921013750001 Dit reto Agraslimentare di Qual i oo salonan
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Fig. 5 Analisi delle componenti principali (PCA) ottenuta dai dati SNP ottenuti su popolazioni di
Cucumis melo L. , incluse quelle collezionate nell’ambito del Task e caratterizzate dal punto di
vista morfo-agronomico, e altre conservate presso la banca del germoplasma del Dipartimento
di Scienze del Suolo, della Pianta e degli Alimenti (DiSSPA) dell’Universita di Bari Aldo Moro. |
punti che individuano la posizione di ciascuna popolazione nel piano cartesiano sono colorati
in blu nel caso di popolazioni denominate carosello, spuredda o meloncella, e in arancione nel
caso di popolazioni denominate come barattiere.
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Progetto di Ricerca & Sviluppo .
"Rigenerazione Sostenibile dell’agricoltura nei territori colpiti da xylella fastidiosa" ’\,4 D A J S
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Fig. 6 Analisi delle componenti principali (PCA) ottenuta dai dati SNP ottenuti su popolazioni di
carosello, spuredda o meloncella, incluse quelle collezionate nell’lambito del Task e altre
conservate presso la banca del germoplasma del Dipartimento di Scienze del Suolo, della Pianta
e degli Alimenti (DiSSPA) dell’Universita di Bari “Aldo Moro”. Il cerchio rosso evidenzia un
cluster genetico distinto formato da diverse popolazioni salentine
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